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Apoyo estadistico integral



IS Ls Fe :\

TN
LSRRI
S SESHENEN
=SSR

Dte Science Nuestro proposito

Biostatistics & Bioinformatics
00 00 ( N N J 00 00 ( N N J 00 ( N N J ([

83+2*x1—0,8*x2

Pr(Y) =

Apoyo estadistico integral
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Disefo de estudios y
planificacion estadistica
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Prediction model

Desarrollo de
modelos predictivos

Servicios disponibles

Analisis avanzado
de datos dmicos
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Tratamiento de
datos complejos
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Biostatistics & Bioinformatics

> a¢ Cluster HPC
W - 224 nucleos de computacion
. -4 TB de RAM

PCs de sobremesa x3
-6(12),4 vy 2 (4) nucleos de computacion
-64 GB, 18 GBy 16 GB de RAM

Dafe Stience Nuestro equipamiento

Software K
| . Spark H
- B Rsidie, Pyilhon, Lulie, EPomes PEFE, o

Spark, Bioconductor... Julna
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Estadistica
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Enfocamos los proyectos desde el punto de vista biomédico

Que aportamos
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Bliostatistics & Bioinformatics

Utilizacion de métodos modernos

Test t
ANOVA

Correlacion de Pearson

Estadistica bayesiana
Deep learning
Machine learning

Chi-cuadrado Modelos jerarquicos

Regresion lineal Bootstrap
Mann-Whitney
+ Robustez
70% mas probabilidad de 90% mads probabilidad de

+ Potencia y resolucion
+ Rendimiento

concesion de proyectos aceptacion en revistas D1
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Biostatistics & Bioinformatics
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Amplia experiencia de colaboracion en proyectos

12 +500

proyectos estudios

+100 2

articulos patentes
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“Very exciting heatmaps.”
“The information is novel and more than valuable prividing an

H orizon 2 02 0 enormous source of information.”

Desarrollo y validacion de un modelo predictivo
MyCyF para el ajuste de dosis de enzima en fibrosis quistica

“Excellent scientific research.”
“The methodology is very good and systematic.”
“Highly innovative outcome of well-planned and well done

Patente Europea  rcscarch”

= Desarrollo y validacion de un modelo predictivo
epigenético para la deteccion de cancer de pulmon

Publicacion de alto impacto (IF: 12,59)

“Prognostic Significance of Venous Thromboembolic
Events in Disseminated Germ Cell Cancer Patients”
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Dot ocience Como trabajamos

Reunion inicial Anidlisis de datos
. . 7
= Explicacion del Eipllozidiey
estudio = Modelizacion
= Resolucién de " |nterpretacién
posibles dudas * Informe

\lvs

% ™ NEW ENGLAND

e JOURKNAL of MEDICINE THE LANCET

LIUIC @ blood YAMA

OURNAL oF C LINICAL OONCOLOGY
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S Nuestro equipo

Victoria Fornés David Hervas Antonio Canada

iiY vosotros!!
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=EES % Hospital La Fe, Torre A — 72 planta = ~

Dota ":Cien‘ o Telf. 96124 66 07 (ext.: 246607) “
Biostatistics & Bioinformetics  €-Mail: bioestadistica@iislafe.es - Q -
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Estadistica clasica

Test paramétricos

Test no paramétricos
Comparaciones multiples
Andlisis exploratorio

Analisis de supervivencia

Kaplan-Meier
Regresidon de Cox
Modelos paramétricos
Riesgos competitivos
Frailty models

Anadlisis no supervisado
Técnicas de agrupamiento (clustering)
Componentes principales (PCA)
Mapas auto-organizados (SOM)

Servicios disponibles

Diseino de estudios

Estimacién del tamafio muestral

Listas de aleatorizacion

Asesoramiento metodoldgico
Optimizacién de la potencia estadistica

Analisis de datos dmicos
Calculo de FDR y g-values

Partial least squares (PLS y PLS-DA)
LASSO

Elastic Net

Significance Analysis of Microarrays (SAM)

Modelos de datos complejos

Medidas no independientes
Modelos robustos

Modelos no lineales
Regresién censurada

Big Data

Modelizacion estadistica

Modelos predictivos

Modelos de inferencia

Regresion logistica, poisson, gamma...
Andlisis multivariante

Machine Learning

Redes neuronales
Support Vector Machine
Random Forest
Boosting y bagging

Métodos de remuestreo

Bootstrapping
Jacknife

Validacién cruzada
Test de permutacién

Otros servicios: Programacién en R, realizacién de graficas de alta calidad, estudios de simulacién, correccién de articulos...



